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Un modelo mateméatico pionero tiene en cuenta casos
no detectados para simular el comportamiento del
SARS-CoV-2
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Desde que comenzase la epidemia de SARS-CoV-2 han sido muchos los
trabajos desarrollados para predecir el comportamiento de un virus
practicamente desconocido. Un equipo de investigacion liderado por la
Universidad Complutense de Madrid con participacion de la Universidad
de Almeria ha desarrollado un modelo matematico, llamado el 8-SEIHRD,
que permite estimar el impacto de las personas infectadas pero no
detectadas y de las diversas medidas de control sobre la enfermedad.
Esta herramienta ayudaria en la toma de decisiones ya que permite
estimar, por ejemplo, el numero de individuos que requeririan futuras
hospitalizaciones.
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Los casos no detectados son aquellos que han pasado la infeccién pero sin prueba. /
iminaicel

UCC- UCM, 9 de junio.- Un equipo de investigadores del grupo MOMAT de la
Universidad Complutense de Madrid y de la Universidad de Almeria ha
diseflado un modelo matematico que permite simular el comportamiento del
SARS-CoV-2 en un territorio teniendo en cuenta, como novedad, los casos no
detectados, las hospitalizaciones y las medidas de control (como por ejemplo,
medidas de distanciamiento entre personas) o la relajacion de éstas.

El equipo liderado por Angel Manuel Ramos, director del Instituto de
Matemaética Interdisciplinar (IMI) de la UCM, ha desarrollado una forma
novedosa de incluir en el estudio los casos no detectados, es decir, a las
personas que han tenido el virus pero que no han sido contabilizadas como
contagiados al no haberles hecho la prueba (por ser, por ejemplo,
asintomaticos).
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“El modelo trata de reproducir los mecanismos biolégicos y sociales de la
epidemia, con sus caracteristicas particulares, y el impacto de las medidas de
control”, apunta Benjamin Ivorra, quien lleva ya una decena de afos en el
grupo de investigacion.

La herramienta, presentada en Communications in Nonlinear Science and
Numerical Simulation, recibe el nombre de 6-SEIHRD vy, a diferencia de
modelos tradicionales como SIR o SEIR, incorpora la fraccion de casos
detectados entre el total de casos reales (detectados y sin detectar),
permitiendo asi estimar el impacto de los casos asintomaticos en la pandemia.

Al simular el comportamiento de contagios, hospitalizaciones y fallecimientos,
el modelo “permite evaluar la eficiencia de las medidas de control y puede
servir como herramienta de toma de decision en el momento de disefiar planes
de actuacién contra el COVID-19, estimando, por ejemplo, el nimero de
personas que se preve que estén hospitalizadas o la importancia de aumentar
la capacidad de deteccion para controlar la epidemia”, destaca Miriam R.
Ferrandez de la Universidad de Almeria.

La aplicacion en Espafa tendra que esperar

El 6-SEIHRD se trata de una adaptacion de un modelo anterior disefiado para
el virus del Ebola y que se ha ajustado a las caracteristicas de la nueva
enfermedad COVID-19. Los datos utilizados en la investigaciéon son los
correspondientes a China, si bien los expertos aseguran que la herramienta
puede utilizarse en cualquier territorio, aplicando datos validos
correspondientes.

‘La calidad de los datos es fundamental para proporcionar buenas
estimaciones. Predecir la evolucién de la enfermedad a largo plazo en las
etapas tempranas del brote es una tarea muy compleja que conlleva muchas
incertidumbres”, recuerda Maria Vela-Pérez, investigadora del IMI,
reconociendo que en estos trabajos se han encontrado con dificultades por la
falta de precision de algunos datos y los errores que pueden provocar estos.

El grupo de investigacion colabora, desde el inicio de la pandemia, con
diversas entidades y grupos de investigacion espafioles e internacionales para
aplicar el modelo al caso de Espafa, de sus comunidades autonomas y de
algunos otros paises.

“Sin embargo, de momento, los datos oficiales de Espafia a nivel global no
tienen la calidad suficiente para poder aplicar el modelo a nuestro pais”, resalta
A.M. Ramos.

Por ultimo, los investigadores reivindican el papel fundamental de las
matematicas en la pandemia, ya que proporcionan resultados a nivel
cuantitativo (para estimar la evolucién de un brote) y cualitativo (por ejemplo,
para disefiar planes de control).
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