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Resumen™”

El TFM consistiria en la actualizacion del paquete Metabonomics para que funcione en versiones actuales de
Ry en afiadir médulos que permitan la deconvolucion de espectros de RMN adquiridos con un campo
magnético bajo.

Metabonomics es un paquete estadistico que funciona en el entorno R y que sirve para el analisis
metabondémico por RMN. En la actualidad, no resulta compatible con versiones modernas de Ry se
requeriria su actualizacion.

Por otro lado, se pretende afiadir médulos a dicho paquete Metabonomics que permitan la deconvolucion de
espectros de RMN adquiridos con un campo magnético bajo. Estos espectros tienen caracteristicas
diferentes a los adquiridos con un campo magnético alto. La adquisicion de espectros usando un campo
magnético bajo presenta importantes ventajas para la adquisicién como son sencillez y bajo precio.

Referencia: A novel R-package graphic user interface for the analysis of metabonomic profiles, BMC
Bioinformatics. 2009, 10:363. doi: 10.1186/1471-2105-10-363.

Observaciones™”

Se requiere experiencia en programacion, preferentemente en el entorno R.

*
Solo en el caso de dos co-tutores.
* % . .
Breve resumen de los objetivos.

Optativo. Por ejemplo si se recomienda tener algun conocimiento o experiencia previa.
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