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| LINEAS PRINCIPALES uo'

Analisis de la composicion y funciones de las microbiotas humanas, animales y alimentarias mediante
la aplicacién de técnicas microbiolégicas, bioquimicas, inmunolégicas y —émicas.

Diseiio y aplicacion de diversas estrategias para la modulacion de las microbiotas humanas, animales
y dlimentarias. Seleccién, caracterizaciéon y evaluaciéon de la seguridad, funcionalidad y eficacia de
probidticos y sus metabolitos secundarios.

Desarrollo de comunidades microbianas complejas (biopeliculas multiespecie) inspiradas en muestras
reales para su empleo como dianas de tratamientos. Estudio de la estructura, las relaciones ecolégicas y
las propiedades mecdnicas de biopeliculas.
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Diseiio y aplicacion de diversas estrategias para la modulacion de las
microbiotas humanas, animales y alimentarias

Aplicaciones
industriales




Desarrollo de comunidades microbianas complejas inspiradas en muestras
reales para su empleo como dianas de tratamientos
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Desarrollo de biofilms “positivos” frente a patégenos
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iDONDE ESTAMOS?

Instituto pluridisciplinar: despachos 105, 106 y 112
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