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1. PRESENTACION E INFORMACION

La Universidad de Cordoba, a través del Vicerrectorado de Investigacion y el
Servicio Central de Apoyo a la Investigaciéon (SCAI) organiza el “ll Curso Practico de
Proteémica UCO-2006. Tendra lugar en el Campus de Rabanales (Edificio Ramon y
Cajal) los dias 15-19 de mayo de 2006. El curso ha sido reconocido oficialmente por
el “Secretariado de Estudios Propios de la UCO”, con una asignacién de 4 créditos y
queda encuadrado dentro del conjunto de iniciativas llevadas a cabo en nuestra
Universidad en el campo de la protedmica (Seminars in Proteomics UCO-2003, First
Meeting of the Spanish Proteomics Society, | Curso Practico sobre Proteémica UCO-
2004, Curso Practico de identificacion de Proteinas con Datos de Espectrometria de
Masas: Herramientas Bioinformaticas, Curso de Bioinforméatica Aplicada a la
Protedmica). Cuenta con la colaboracién de Applied Biosystems, Plataforma Andaluza
de Genobmica Protedmica y Bioinformatica, ProteoRed y la Sociedad Espafiola de
Protedmica (SEProt). Applied Biosystems empresa lider en el sector de la
biotecnologia llevardA a cabo la imparticion de la parte teb6rica y practica
correspondiente a la nueva tecnologia del ITRAQ.

Tendra un contenido eminentemente practico y se pretende dar a conocer y
profundizar en los fundamentos teéricos y en el desarrollo practico de técnicas de las
denominadas “prote6mica de segunda generacion” (protedmica de expresion
diferencial cuantitativa), entre las cuales el iTRAQ ocupa un papel destacado. Asi
mismo, se llevara a cabo una sesion practica en la que se abordara el estudio de
modificaciones postraduccionales, en concreto la nitrosilacion de proteinas. La parte
practica se completar4 con un nimero de lecciones magistrales por profesores de la
UCO vy otros especialistas de reconocido prestigio.

El curso va dirigido a investigadores interesados en la proteGmica,
fundamentalmente estudiantes de doctorado y post-doctorales recientes, tanto de
instituciones publicas como privadas. EI nimero maximo de asistentes serd de 14 vy,
en caso necesario, se llevara a cabo una selecciéon sobre la base del curriculum vitae
de los candidatos y del grupo de investigacion al que pertenece. En cualquier caso, se
respetard el orden de recepcién de las solicitudes de inscripcion y podra limitarse a un
participante por grupo de investigacion.

El precio del curso sera de 400 Euros. El precio incluye asistencia al curso
completo, emisién del correspondiente certificado, documentaciéon, café de la mafiana
y comida. La asistencia al curso exige el haber hecho efectiva la cuota de inscripcion.

Para méas informacién contactar con los responsables del curso (Jesus V.
Jorrin, Angela Moreno, José A. Barcena, a través del correo electronico (jornadas-
proteomica@uco.es).
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2. ORGANIZADORES, RESPONSABLES Y PROFESORADO PARTICIPANTE
2.1. Organiza

Universidad de Cordoba (Secretariado de Estudios Propios, SEP)-
Vicerrectorado de Investigacion y Nuevas Tecnologias (Servicio Central de Apoyo a la
Investigacion-SCAl).

2.2. Colabora

Applied Biosystems

Plataforma Andaluza de Gendmica, Protedmica y Bioinformatica.
Sociedad Espafiola de Proteémica (SEProt)

ProteoRed

Sigma-Aldrich

2.3. Responsables

Dr. Jesus V. Jorrin Novo. Departamento de Bioquimica y Biologia Molecular,
Universidad de Cérdoba

Dr. José A. Barcena Ruiz. Departamento de Bioquimica y Biologia Molecular,
Universidad de Cordoba.

Dra. Angela Moreno. Departamento de Genética, UCO-CSIC.

2.4. Profesores e Investigadores de la Universidad de Cérdoba

Dr. Samuel Ogueta Villarreal (SCAI-UCO)

Dra. Consuelo Gomez Diaz (SCAI-UCO)

Dra. M. Angeles Castillejo (SCAI, UCO-).

Dra. Ana M. Maldonado Alconada (Departamento de Bioquimica y Biologia
Molecular, Universidad de Cd6rdoba).

Dra. Raquel Requejo Aguilar (Departamento de Bioquimica y Biologia
Molecular, Universidad de Cérdoba).

Dr. Jesus V. Jorrin Novo (Departamento de Bioquimica y Biologia Molecular,
Universidad de Cérdoba)

Dr. José A. Barcena Ruiz (Departamento de Bioquimica y Biologia Molecular,
Universidad de Cérdoba).

2.5. Cientificos invitados

Dra. Jianru Stahl-Zeng (Applied Biosystems, Darmstaadt, Alemania)

Dr. Antonio Rodriguez Ariza (Unidad de Investigacionl, Hospital Reina Sofia).

Dr. Joel Vandekerckhove (Universidad de Gante, Bélgica).

Dr. Manuel Rodriguez Ortega (Chiron, Siena, Italia).

Dra. Mari Carmen Duran (Ludwig Institute for Cancer Research, Londres, UK).

Dra. Laura Collantes de Teran (Universidad Pompeu Fabra, Barcelona).

Dr. Alberto Medina (Unidad de Proteémica, CNB, Madrid).

Dra. Montserrat Martinez-Gomariz (Centro de Gendémica y Protedmica PCM-
UCM).



3. PROGRAMA' Y CONTENIDOS DEL CURSO

El curso tendrd lugar de lunes a viernes, en horario de mafiana, de 9,00 a
14,00 h (con 30 minutos de descanso) y de tarde, de 15,30- &4 19,00 (con 30 minutos
de descanso). La comida se hard en el propio Campus de Rabanales, de 14,00 a
15,30 h.

3.1. Lecciones magistrales

Tendran una duracién de 45 minutos, con 10 minutos adicionales para preguntas.
Se han programado un total de 10, que tendran lugar a primera hora de la mafiana, de
lunes a jueves (una conferencia cada dia), y el viernes (6 conferencias).

La relacién de temas y conferenciantes propuestos es la siguiente:

1. iTRAQ (Dra. Jianru Stahl-Zeng)

2. Modificaciones postraduccionales (Dra. Ana M. Maldonado Alconada).

3. DIGE (Dra. Montserrat Martinez Gomariz)

4. Nitrosilacion de proteinas (Dr. Antonio Rodriguez Ariza).

4. COFRADIC (Dr. Joel Vandekerckhove).

5. Nuevas estrategias prote6micas para el estudio de proteinas de superficie de
microorganismos (Dr. Manuel Rodriguez Ortega).

6. Caracterizacion de marcadores tumorales en cancer de mama mediante 2D-
DIGE y Microarrays de Tejidos (Dra. Mari Carmen Duran).

7. MudTIP: cromatografia liquida multidimensional para la identificacion de
proteinas. ¢Alternativa o complementaria a la electroforesis bidimensional? (Dra.
Laura Collantes de Teran).

8. Bioinforméatica aplicada a la Protedmica (Dr. Alberto Medina).

9. Protedmica Vegetal (Dr. Jesus V. Jorrin Novo).

10. Interactémica (Dr. José A. Bércena).

3.2. Précticas
Se realizaran en horario de mafiana (10,30-14,00) y tarde (15,30-19,00).

Modificaciones postraduccionales: purificacion de proteinas nitrosiladas mediante el
método biotin-switch (Responsable, Dr. A. Rodriguez Ariza)

Lunes, 15 de mayo
10.30-12.30 Nitrosilacién y bloqueo
12.30-14.00 Marcaje
15.30-19.00 Purificacién de las proteinas nitrosiladas
Martes, 16 de mayo
10.30-14.00 Concentracién de las proteinas purificadas y preparacion
de la electroforesis
15.30-19.00 Electroforesis y tincion de geles

' El programa puede estar sujetos a cambios menores, lo que se
comunicard con la debida antelacién.



iTRAQ (Responsable, Dra. Jianru Stahl-Zeng)

Miércoles 17 de mayo

10,30-11,10 Introduction to iTRAQ™ reagents

11,10-11,50 How to label samples using iTRAQ™ reagents
11,50-12,50 Electrospray workflows using iTRAQ™ reagents
12,50-13,50 LC Maldi Workflows using iTRAQ™ reagents
15,30-19,00 Lab Session

Jueves, 18 de mayo

10,30-13,30 Lab Session, Mass Spectrometry

15,30-16,30 Bioinformatics and Data Processing of iTRAQ™ data

17,00-19,00 Our experiences with ITRAQ™

4. MATRICULACION

Rellenar el boletin de preinscripcion que se adjunta y enviarlo por correo
electrénico a la siguiente direccion: jornadas-proteomica @uco.es.
Presentar, junto con el boletin, un breve curriculum vitae y justificacién del interés en
hacer el curso.

El periodo de preinscripcion finaliza el 28 de abril. A los alumnos seleccionados
se les comunicara por correo electronico, indicandoles la forma de hacer efectiva la
matricula y el correspondiente pago.



