APLICACIONES DE LA
PROTEOMICA EN LA CLINICA
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CENTROS DE APOYO A LA
INVESTIGACION (CAIS)

UCM



Los CAIS de la UCM son un conjunto de instalaciones
imprescindibles (centros neuralgicos) para el desarrollo de la
actividad investigadora.

Los CAIS (Unidad de Protedmica) son un verdadero SERVICIO
a la comunidad cientifica de la UCM vy de otras instituciones.

El desarrollo actual de la ciencia y de la investigacion son
Instrumentacion-dependiente y esta dependencia va a
incrementarse en el futuro proximo.



La Unidad de Proteomica de la UCM.

-Da servicio a los investigadores de la UCM vy otra instituciones (OPIS,
empresas).

-Pertenece a la red Nacional de Servicios de Protedmica (PROTEORED).

-Lleva a cabo ensayos multicéntricos a nivel nacional e internacional
para garantizar la calidad de sus analisis.

-Participa en la docencia de la UCM con cursos y practicas en diversos
Masters.

-Participa en el Consorcio Internacional encargado de descifrar el
PROYECTO PROTEOMA HUMANO.

-Transfiere la Tecnologia Protedmica a los hospitales para su
implantacion en la clinica humana.



CONSORCIO INTERNACIONAL: PROYECTO PROTEOMA HUMANO
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QUE ES EN REALIDAD LA UNIDAD DE PROTEOMICA DE LA
UCM para un usuario :

Un local (pequefo) en el que entras con un tubo de ensayo
(conteniendo una muestra bioldgica) y sales con un pendrive (o CD)
conteniendo un minimo de 2 Gigas de informacion).

Es por tanto un centro Generador de Datos:

-De caracter basico (de investigacion fundamental)

-De cardcter aplicado (investigacion aplicada/ traslacional): el
ejemplo de la Protedmica Clinica



En los ultimos 5 afos (periodo 2012-2016) nuestro
grupo ha producido:

Un total de 61 publicaciones, de las cuales 52 contienen
datos fundamentalmente obtenidos:

- en el CAl de Protedmica de la UCM (Proteinas)

- en el CAl de Resonancia Magnética Nuclear de la
UCM (Metabolitos)



Patients with calcific aortic stenosis exhibit systemic molecular evidence of ischemia,
enhanced coagulation, oxidative stress and impaired cholesterol transport. Int J Cardiol. 2016
Sep 26;225:99-106.

Hypertensive patients exhibit an altered metabolism. A specific metabolite signature in urine is
able to predict albuminuria progression. Transl Res. 2016 Jul 15. pii: S1931-5244(16)30108-6.

Plasma Molecular Signatures in Hypertensive Patients With Renin-Angiotensin System
Suppression: New Predictors of Renal Damage and De Novo Albuminuria Indicators.
Hypertension. 2016 Jul;68(1):157-66.

Detection of major food allergens in amniotic fluid: initial allergenic encounter during
pregnancy. Pediatr Allergy Immunol. 2016 Jun 24. doi: 10.1111/pai.12608.

Urinary Kininogen-1 and Retinol binding protein-4 respond to Acute Kidney Injury: predictors of
patient prognosis? Sci Rep. 2016 Jan 21;6:19667. doi: 10.1038/srep19667.

Urinary alpha-1 antitrypsin and CD59 glycoprotein predict albuminuria development in
hypertensive patients under chronic renin-angiotensin system suppression. Cardiovasc
Diabetol. 2016 Jan 16;15:8. doi: 10.1186/s12933-016-0331-7.

KLK1 and ZG16B proteins and arginine-proline metabolism identified as novel targets to
monitor atherosclerosis, acute coronary syndrome and recovery. Metabolomics.
2015;11(5):1056-1067.
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Metabolomics (2015) 11:1056—-1067 .
DOI 10.1007/s11306-014-0761-8 '

ORIGINAL ARTICLE

KLK1 and ZG16B proteins and arginine—proline metabolism
identified as novel targets to monitor atherosclerosis, acute
coronary syndrome and recovery
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ALBUMINURIA COMO MARCADOR DE DANO

[ Ya hay lesion. NO es predictor. }
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Necesidad de predictores del desarrollo de albuminuria
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Gonzalez-Calero et al. Cardiovase Diabetoal (2016) 15:8
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ORIGINAL INVESTIGATION Open Access

Urinary alpha-1 antitrypsin and CD59 L

glycoprotein predict albuminuria development
in hypertensive patients under chronic
renin-angiotensin system suppression
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, Fernando

Plasma Molecular Signatures in Hy
Renin—Angiotensin System Suppi m: New Predictors of
Renal Damage and De Novo Albuminuria Indicators
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Original Paper
Clinical Science (2016) 130, 525-538 doi: 10.1042/CS20150517

Role of matrix metalloproteinase-9 in chronic
kidney disease: a new biomarker of resistant
albuminuria
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Identification of a urine metabolomic signature in
patients with advanced-stage chronic kidney disease
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TRANSFERENCIA DE LAS TECNICAS
PROTEOMICAS A LOS HOSPITALES:
PROTEOMICA CLINICA

Identificacion de Microorganismos mediante MS

Histologia Molecular (Anatomia patologica)



Profiling of Microorganisms by
MALDI-TOF Mass Spectrometry

2. Smear a thin-
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”I Pantoes agglomerans

Acimatobacter lwoffi

Burkholdena cepacia

i Raoultella ormithinolytica

Staphylococcus aureus

Escherichia colf

Figura 1. Diferentes perfiles de proteinas obtenidas para diferentes bactenas por MALDI-TOF M5
(cortesia bioMeneux).
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Molecular tissue analysis by MALDI imaging mass spectrometry

Patient MALDI imaging mass spectrometry
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